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  1398 بهار(، 74)پياپی  2، شماره 21جلد  -كومش

 

 

 يمقاله مرور

هچحاک  در  کيسون ريمس يهاژن انيو ب ونيلاسيمتعملکرد نوسانات 

 معده ينومايآدنوکارس

*)D.Ph()D.M()D.Ph().ScB(

).ScM()D.Ph(

 رانيا  ،رشت لان،يگ يدانشگاه علوم پزشک لان،يگوارش و کبد گ يهايماريب قاتيمرکز تحق -1

  رانيرشت، ا لان،يگ يدستگاه گوارش, دانشگاه علوم پزشک يهااز سرطان يريشگيو پ يغربالگر قاتيمرکز تحق - 2

 رانيسمنان، سمنان، ا ي، دانشگاه علوم پزشکيولوژيزيقات فيمرکز تحق -3

 ده يچك
 يدر مناطق مختلف، دارا يطيعوامل مح ليدلهب زين رانيشود و در ايها محسوب مسرطان نيترياز جد يکيسرطان معده 

سرطان معده  زينوژنزيکارس جاديدر ا يدينقش کل زين کيژنتيو اپ يکيعوامل ژنت ،يطياز عوامل مح ريباشد. به غيم ييبالا يفراوان
 يرهايدر مس يميبدخ نيا ييزاو تومور ييزادر روند سرطان ريدرگ يمولکول يهاسميمکانعملکرد  يراستا، بررس نيدر هم دارد.

سان که نيبرخوردار است. بد ييبالا تيزودهنگام از اهم صيدر تشخ يکاربرد يومارکرهايب ييمتفاوت جهت شناسا يمولکول
نوسانات  رييتلاش شده است که عملکرد تغ يمقاله مرور نيدارد. در ا التنوع سرطان دخ نيا جاديدر ا ياديز يمولکول يرهايمس
 .رديقرار گ يمورد بررس  (Sonic hedgehog,  SHH)هچحاک  کيسون ريمهم  در مس يهاژن نياز ا يبعض

 ژن انيبپروتئين هچحاک،   ،هاي معدهسرطان، نوميآدنوکارسهاي کليدي: واژه
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… 

 

 

ينوماينگ سلول در آدنوکارسيگنالير سير مسييدر تغ  CDX2نقش ژن  .2شکل
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 معده. ينومايز در آدنوکارسينوژنزيمشخص در روند کارس يسلول يندهاي. فرا3لشک
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CpG

 
 له شدهيگاه آنها در حالت متيو جا ييو سرطان زا ييردر تومورزايمختلف درگ يرهايمس يژن ها .4شکل
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CpG

DNA

CDX2CDX1KLF5

 
علاوه بر  يگريد يجاد سرطان معده. همانطور که مشخص است ژنهايدر ا يلوريکوباکتر پيهمراه با هل KLF5و  CDX2و  CDX1 يهاارتباط ژن .5شکل 

CDX1  وKLF5  وCDX2 جاد سرطان نقش دارند که عمده آنها شامل يدر اBMP  وSOX2  وSMAD4 ن ژن يو همچنSALL4 باشند يم. 
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Gastric cancer (GC) is considered as one of the most serious cancers, and in Iran, due to environmental factors in 

different regions, it has a high frequency. Apart from environmental factors, genetic and epigenetic ones also play a 

key role in the development of carcinogenesis of GC. In this regard, the study of functioning of the molecular 

mechanisms involved in the carcinogenesis and also tumorigenesis of this malignancy in different molecular pathways   

to identify applied biomarkers in early diagnosis is of great importance. Thus, molecular pathways like sonic 

hedgehog (SHH) may interfere with this type of cancer. In this review, it has attempted to investigate the performance 

of the fluctuations of these important genes in SHH pathway. 
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