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با  یانسان مبتلا به سکته قلب تیوسیومیکارد یهاگروه ریدر ز ceRNAرسم شبکه 

 سلولتک ژن انیمطالعات ب یهااستفاده از داده
 

  1نژاد یجعفر دهیسع، *1زاده یهاد یمرتض
  رانیکرمان، کرمان، ا یدانشگاه علوم پزشک ،یپژوهشکده نوروفارماکولوژ ،یولوژیزیف قاتیمرکز تحق -1

 

 ده یچك
 

 ریسه ز یاند که در بافت قلب انسان بعد از ابتلا به سکته قلبدر سطح سلول منفرد نشان داده پتومیمطالعات ترنسپر هدف:
 تیوسیومی)کارد VCM3( و یاسترسشیپ تیوسیومی)کارد vCM2(، یراسترسیغ تیوسیومی)کارد vCM1 تیوسیومیگروه کارد

 اند. ادهرا نشان د یژن متفاوت انیب لیپروفا کیوجود دارد و هر  کیسکمیا ومنطقه انتقال  ک،یوژنیم یدر نواح بیترت( بهیاسترس
( و چهیبافت قلب و ماه ژهیو یهاmiRNA) myomiRNAsکننده از جمله کد ریغ یهاRNA تیاهمبا توجه به  ها:مواد و روش

lncRNAs (RNAدر تنظلیکننده طوکد ریغ یها )شبکه  جادیمطالعه ا نیژن، هدف ا انیب می(lncRNA-myomir-mRNA) 
ceRNA و  هاریومی. اهداف مباشدیم تیوسیومیگروه کاررد ریدر سه زlncRNA ها از دو بانک دادهmiRTarbase  وTargetscan 

شد و  یریگمشترک Venny tool 2.1با استفاده از  هاریومیهدف م یهاmiRNAو  افتهی انیب رییتغ miRNA ستیدانلود شدند. ل
 رسم شد. Cytoscape 3.30توسط  یشبکه نهائ
شد.  لیتشک lncRNA کیو  هاریومیمتشکل از هفت ژن هدف م یشبکه کوچک یاسترسریغ یهاتیوسیومیدر کارد ها:یافته

بافت  کیسکمیا ینواح که در یاسترس یهاتیوسیومینشد، اما در کارد افتی ceRNAشبکه  یاسترسشیپ یهاتیوسیومیدر کارد
 یهاRNA تیشد که اهم لیتشک lncRNAهدف و نه  یهاژن ر،یومیاز هشت م یادهیچیقلب دچار سکته وجود دارند، شبکه پ

 .دهدیرا نشا ن م کیسکمیا طیژن در شرا انیب میکننده در تنظکد ریغ
 یمنیا یهاستمیو پاسخ س یزائرگ ،یمربوط به اتصالات سلول یهادادیمشخص کرد رو دستریز یرهایمس یبررس گیری:نتیجه

 .باشدیها مlncRNAو  رهایومیم میتحت تنظ یو التهاب
 

 تیوسیومی، کاردlncRNA ر،یومی، مceRNAسلول، شبکه ژن تک انیبهای کلیدی: واژه

 

  

 sajaf1166@yahoo.com      :زاده یهاد یمرتض
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single-cell gene expression data 
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Introduction: Single-cell based transcriptome studies in human heart tissue following myocardial infarction have 

shown the existence of three distinct subgroups of cardiomyocytes, namely vCM1 (non-stressed cardiomyocytes), 

vCM2 (pre-stressed cardiomyocytes), and VCM3 (stressed cardiomyocytes), in the regions of the myogenic, 

transition, and ischemic zones, each displaying a different gene expression profile. 

Methods and Materials: Given the importance of non-coding RNAs, such as myomiRNAs (heart- and muscle-

specific miRNAs) and lncRNAs (long non-coding RNAs), in gene regulation, the objective of this study was to 

establish a ceRNA network (lncRNA-myomir-mRNA) in the aforementioned subgroups of cardiomyocytes. The 

targets of myomiRs and lncRNAs were downloaded from miRTarbase and Targetscan databases, and the shared 

differentially expressed miRNAs and their targeted myomiRs were identified using Venny tool 2.1. The final ceRNA 

network was constructed using Cytoscape 3.30. 

Results: A small network consisting of seven myomiR target genes and one lncRNA was found in non-stressed 

cardiomyocytes. No ceRNA network was identified in pre-stressed cardiomyocytes, but a complex network of eight 

myomiRs, their target genes, and nine lncRNA was found in stressed cardiomyocytes located in the ischemic regions 

of the heart tissue, highlighting the importance of non-coding RNAs in gene regulation under ischemic conditions. 

Conclusion: Investigation of downstream pathways revealed that myomiRs and lncRNAs regulate cellular 

junctions, angiogenesis, and immune and inflammatory responses. 
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