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 ده یكچ
 

قرار شود که در دستگاه گوارش یاطلاق م اییکروبیفراموش شده، به جامعه م عضو کیعنوان روده، به یوتایکروبیمهدف: 
و  یمنیا ک،یمتابول ،یعصب یرهایمس قیاز طر . میکروبیوتای رودهبدن دارد یکیولوژیزیف یهاتیدر انواع فعال یدارد و نقش مهم

زا بر تراکم و زا و دروناست که عوامل برون ایپو ستمیس کی میکروبیوتای رودهگذارد. یم ریبر اهداف خود تأث زیرغدد درون
اخته شن ینیبالشیپ قاتیتحق یمدل برا یهاتمسیسعنوان به یشگاهیآزما واناتیمثبت دارند. ح ای یمنف ریآن تأث بیترک

تا  ستمیدر اواسط قرن ب فاقد میکروبیوتا واناتیح نیاول ولیدخاص خود را دارد. از زمان ت یهاتیشوند، اما هر مدل محدودیم
دو  ،یشناساست. از نظر روش افتهیمختلف توسعه  واناتیدر ح یقاتیتحق یهامدل نیا دیتول یبرا یمختلف یهااواخر، روش نیهم

 کروبیبدون م یهامدل :انداستفاده شده واناتیدر ح یماریو ب یولوژیزیبر ف وتایکروبیاثرات م یبررس یتاکنون برا یمدل اصل
(GFو د )شرفتهیپ یکردهایحال، رونینقاط قوت و ضعف هستند. با ا ی. هر دو روش داراکیوتیبیاز آنت یناش یاروده وزیبسی 

 یوانیح یهامدل زبان،یم کروبیم تعامل قاتِیتحق یهانهیاز زم یاریرا ساده کرده است. در بس دهیچیتعاملات پ نیادرک  ریاخ
GF واناتی. استفاده از حشوندیمناسب شناخته م یتجرب هایمدلعنوان به GF را در تمام  وتایکروبینقش م میمستق یابیارز

 ای هاکروبیفقدان م جیمطالعه نتا یرا برا یکیولوژیها، مدل بعمدتاً موش ،یوانیح یهاسازد. مدلیممکن م یولوژیزیف یهایژگیو
 .کنندیخاص و شناخته شده ارائه م یکروبیم یهابا گونه کلونیزاسیوناثرات  دییتأ
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Introduction: The gut microbiota (GM), as a forgotten organ", refers to a microbial community that resides in the 

gastrointestinal tract and plays a critical role in a variety of physiological activities in different body organs. The GM 

affects its targets through neurological, metabolic, immune, and endocrine pathways. The GM is a dynamic system in 

which exogenous and endogenous factors have a negative or positive effect on its density and composition. Laboratory 

animals are known as the only model systems for preclinical research, however, each model has its own limitations. 

Since the establishment of the first animals in the mid-twentieth century, until recently, various methods have been 

developed to produce these research models in different animals. Methodologically, two main models have been used 

so far to explore the effects of microbiota on physiology and disease in animals. Germ-free (GF) models and antibiotic-

induced intestinal dysbiosis. Both methods have strengths and weaknesses. However, recent advanced approaches 

have also simplified the current understanding of these complex interactions. In many fields of host-microbe 

interaction research, GF animal models are known as appropriate experimental subjects. The use of GF animals 

enables the direct assessment of the role of the microbiota in all features of physiology. The animal, mainly mice, 

models present a biological model system to either study outcomes of the absence of microbes or to verify the effects 

of colonization with specific and known microbial species. 
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